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1 AbkUrzungen / Abreviations

Cv, Wiederholvariationskoefizient
Coefficient of variation for repeatability
CVg Vergleichsvariationskoefizient

Coefficient of variation for reproducibility

m Mittelwert
mean value
n Einzelwerte
single results
n gultige Einzelwerte in der Auswertung

valid single results in report

p Labore im Ringversuch
laboratories in proficiency test
o} gultige Labore in der Auswertung

valid laboratories in report

r Wiederholbarkeit (-grenze)
repeatability (limit)
R Vergleichbarkeit (-sgrenze)

reproducibility (limit)

S, Wiederholstandardabweichung
repeatability standard deviation
Sk Vergleichsstandardabweichung

reproducibility standard deviation

SD Standardabweichung
standard deviation

tol,,, obere Toleranzgrenze
upper tolerance level

tol;,, untere Toleranzgrenze

lower tolerance level

Tq "Wahrer Wert", (s. Kap. 2)
“"true value", (s. chap. 2)
A Differenz
difference
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2 Aufbau des Ringversuchs / Design of Proficiency Test

Material/Materials : 6 Proben/Samples: Silomais

2201 2202 2203 2204 2205 2206

Trockenmasse / dry matter
[%0] 92.72 92.79 92.69 92.50 92.71 92.80

Rohasche / XA

[% TM] 3.18 3.02 2.72 2.80 2.58 2.78
Rohprotein / XP

[% TM] 6.07 7.06 7.04 6.72 6.02 6.09
Rohfaser / XF

[% TM] 20.54 15.62 16.02 16.85 15.98 18.00
Rohfett / XL

[% TM] 2.09 2.69 2.58 3.44 2.49 2.04
Starke / XS

[% TM] 29.26 39.65 34.69 36.35 37.56 28.51
Zucker | XZ

[% TM] 8.80 7.05 11.15 0.00 0.00 0.00

aNDFom [% TM] 42.18 34.03 34.99 38.63 36.24 43.09
ADFom  [% TM] 25.07 19.29 19.68 21.53 19.08 22.62
ADL [% TM] 1.87 1.54 1.41 0.00 0.00 0.00
Elos / Cellulase

[% TM] 29.26 39.65 34.69 36.35 37.56 28.51

FUr die Beschreibung der Proben wurden die Mittelwerte der
Analysen dargestellt. Weil aber je nach Merkmal eine un-
terschiedliche Anzahl an Laboren in die Mittelwertberech-
nung eingehen, sind die dargestellten Werte unter Umstan-
den rechnerisch nicht passend. D.h. logische oder rechneri
sche Schlussfolgerungen - z.B. ADFom < ADF oder CH4-
Gehalt = Methan-Ertrag/Biogas-Ertrag - miussen hier nicht
stimmen.

In the previous table the mean of the analyses from this pro=
ficiency test are listed. Because the outliers are deterthine
per constituent different number of lab results were used to
calculate the mean, which might result in inappropriate re-
sults in the above table. I.e. logical or mathematical cancl
sions - e.g. ADFom < ADF or methane content = methane
yield / biogas yield - might not been fulfilled.

Versand / Distribution : vorvermahlen als Pulvgréground as powder

Methoden / Methods : Trockenmasse / Dry matter VDLUFA 3.1
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Rohasche / XA VDLUFA 8.1

Rohprotein / XP VDLUFA 4.1.1
Rohfaser / XF VDLUFA6.1.1
Rohfett / XL VDLUFA5.1.1

Starke / XS VDLUFA 7.2.1
aNDFom VDLUFA 6.5.1
ADFom VDLUFA 6.5.2

Elos / Cellulase VDLUFA 6.6.1

Ringversuch / PT : mit 4 Wiederholungen je Labor
with 4 repeats per laboratory

Organisation: VDLUFA NIRS GmbH, Kassel
Zeitraum / Time frame : Marz-Mai 2022

Labore / Participating laboratories : (Kodierung: sietaividuelle Information
Codes: see individual informatipn

FH Kiel, Rendsburg

IS Forschung, Wahlstedt

LfL Freising

LfL, Grub

LHL, Kassel

LUFA Nord-West, Oldenburg
LUFA NRW, Minster

Berechnungen / Calculations : Berechnung nach ISO 5725t&mg nach Pocklington
calculated accord. to ISO 5725, displayed accord. to Pock-
lington

Ausreil3er- C-Ausreil3er
Merkmal durchlaufe ignorieren

Trockenmasse / dry matter 1 X
Rohasche / XA
Rohprotein / XP
Rohfaser / XF
Rohfett / XL
Starke / XS
Zucker /| XZ
aNDFom
ADFom

ADL

X
X
X
X
X
X
X
X
X
Elos / Cellulase X

H
R e L ™ S NN
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Terminologie / Terminology :

Diese Vorgaben entsprechen den Empfehlungen der "VD-
LUFA FG Futtermittel" (VDLUFA 2015).

According to a recommendation of "VDLUFA FG Futter-
mittel" no C outliers are removed from the report (VDLUFA
2015).

Gemal 1ISO 5725 werden Einzetlevals Ausreil3er bestimmt,
die nicht zu den tGbrigen Werten dieses Labors passen. (Typ
A)

Ferner werden alle Werte eines Labors markiert, wenn der
Labormittelwert dieses Labors statistisch signifikantgem
Mittelwert aller Labore abweicht (Typ B) oder die laborin-
terne Streuung erhoht ist (Typ C).

Bei allen drei Typen von Ausreif3ern wird unterschieden, ob
diese Ausreil3er signifikant auf dem 1%-Niveau sind (Typ
A, B und C) — dann werden diese Messergebnisse aus der
Auswertung herausgenommen — oder ob die Signifikanz
nur auf dem 5%-Niveau gegeben ist (Typ a, b, und ¢) —
dann werden diese Werte markiert und in der weiteren Be-
rechnung berucksichtigt.

D-Ausreil3er werden per Hand, ohne statistische Berechnup=
gen aus der Auswertung herausgenommen.

Die HORRAT-Zahl macht eine Aussage Uber die Gite des
Ringversuchs. Dazu wird die Vergleichbarkeit relativ zum

Mittelwert des Ringversuchs gesetzt und dann mit einer em-
pirischen Verteilung verglichen. Streng genommen gilt die
HORRAT-Zahl nur fir chemisch eindeutig definierte Para-

meter (d.h. nicht fur Konventionsmethoden) und auch nicht
bei Mengenbestandteilen.

Die z-Scores wurden nach DIN 38402-45 berechnet. Die To-
leranzgrenzen wurden mit + 2 x sp bzw. z, + 2 * s
bestimmt, wenn ein "wahrer Wert" den Proben zu geordnet
wurde.

According to ISO 5725 single values are marked as A out-
liers, if these single values don't fit to the remaining value
of that laboratory (type A).

All values from a single laboratory are marked as outliers,

if the laboratory mean does not fit the mean across all labs
(type B) or if the the standard deviations between single lab

in a laboratory is significantly increased (type C).

For all types of outliers the test is done on a significance
level of 1% (type A, B, C) — the samples are removed from
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the report — and on the 5% level (type a, b, ¢) — the data are
retrieved in the report.

D outliers are removed by hand, without a statistical test
from the report.

TheHORRAT value makes a statement about the quality of
the proficiency test. The reproducibility is calculated as a
fraction of the mean in the proficiency test and compared
to a empirical distribution. ThélORRAT value is only valid

for chemically defined parameter (i.e. not for conventional
methods) and not for major components.

The z scores are calculated according to DIN 38402-45. The
tolerance levels were calculated with 4 2 * sp andz, +
2 x s, if the samples were assigned a "true value".

Verweise / Literature : DIN 38402-45 (2003): Ringversucheexternen Qualitats-
kontrolle von Laboratorien (A45). DEV zur Wasser-, Abwasse
und Schlammuntersuchung.

DIN ISO 13528 (2009): Statistische Verfahren fir Eignungs-
prufungen durch Ringversuche. Beuth-Verlag, B.

FAO (2015): Things to know about the ring text. FAO about

the FAO-IAG Ring Text. Verfligbar unteht t p: / / www.

fao. or g/ ag/ agai nf o/ hone/ docunent s/ 2015_Announcenen
Ri ng_t est. pdf (abgerufen am 5. Mai 2020).

ISO 5725 (1994): Precision of Test Methods. ISO, Genf,
CH.

Horwitz, W (1995): Protocol for the design, conduct and
interpretation of method-performance studies. Pure & Ap=
pl Chem. 67(2)331-343.

Pocklington, W.D. (1991): Precision and accuracy of analy-
sis: Standardisation of analytical methods. In: J.B. Rbsse
und J.L.R. Pritchard: Analysis of Oilseeds, Fats and Fatty
Foods. Elsevier Science Publishers, Barking, UK. S. 1-38.

VDLUFA (2012): VDLUFA Methodenbuch Bd. lll, Die che-
mische Untersuchung von Futtermitteln, VDLUFA-Verlag,
Darmstadt.

VDLUFA ASR, Fachgruppe VI des VDLUFA: "Analysen-
spielrdume zur Futtermitteluntersuchung”. Version 1A.6)0
Verflgbar unterht t p: / / vdl uf a. de/ j ool a/ Dokunent e/
Fachgruppen/ FG5/ VI - O- 41\ _Fort set zung\ _neue\
_ASR\ _FGVI\ Version\_ 01\ 07\ _2016. pdf (ab-
gerufen am 1. Juli 2016).
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3 Laborbeurteilung nach DIN ISO 13528 / Proficiency test acaaling to
DIN ISO 13528

3.1 Kiriterien fur die Laborbeurteilung / Criteria for profic iency test

Zur Berechnung der z-Werte wurde die folgenden Vergleichba
keiten herangezogen. Als Grenzwerte gelten bei der Labaedie
lung fur bestanden:

2 <=z—Wert <=2

For calculation of the z scores the following reproducitiés were
used. The limits for a successfull participating in the pmefncy

testis:
—2 <= zscore <=2

Merkmal Einheit Quelle
Pos. Constituent sp Unit Source
2 Rohasche/ XA 0.25 % TM VDLUFA ASR
3 Rohprotein/ XP 0.25 % TM VDLUFA ASR
4 Rohfaser / XF 1.00 %TM VDLUFA ASR
5 Rohfett / XL 0.30 %TM VDLUFA ASR
6 Starke / XS 1.00 % T™M VDLUFA ASR
7 Zucker /| XZ 050 %TM VDLUFA ASR
8 aNDFom 1.75 % TM VDLUFA ASR
9 ADFom 1.25 % TM VDLUFA ASR
11  Elos/Cellulase 1.75 % TM VDLUFA ASR

Falls in der obigen Tabelle kein Eintrag zu einem Merkmal ge-
macht wurde, wurde zur Berechnung der z-Werte die Vergleich
barkeit, wie sie in diesem Ringversuch bestimmt worderhist;
angezogen.

In case of no entry in the above table for a constituent foceal
lation of the z scores the reproducibility as determinedhis ting
test was used.

3.2 Zusammenfassung der Laborbeurteilung / Summary of proiiency test

Die Beurteilung in der folgenden Tabelle, ob fiir eine Prohd u
ein Merkmal der Ringversuch bestanden wurde, richtet saainn
den Kriterien zum z-Wert im vorigen Abschnitt.

The criterium in the next table whether a lab was successfud f
single sample was given in the previous section.
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Trockenmasse / dry matter
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In der vorigen Tabelle sind die Analysen der verschiederadote
als "bestandene Proben von allen Proben" (bestanderdalie)
geben. Wenn alle Proben bestanden sind, wird das Feld fir die
ses Labor fur dieses Merkmal grin hinterlegt. Wenimdestens
80% aller Proben bestanden sind oder bei mehr als einer Pro-
be im Ringversuclyenau eine Probe nicht bestanden isgelb,

wenn weniger bestanden sind, rot hinterlegt.
In the previous table the analyses of each lab is describéduas
cessful samples of all samples” (successfull/all). If athples are
analysed successfully, the color for this lab and constitissmar-

ked green. It least 80% of all samples are analysed successful-
ly or for at least two samples in the proficiency tesactly one

sample was not analysed successfully, yellow, if less, the cell is

marked red.

3.3 Einzelne Merkmale / Constituents

3.3.1 Merkmal / Constituent: Trockenmasse / dry matter
Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte

wird die Vergleichbarkeit, wie sie in diesem Ringversuchthremt

worden ist, herangezogen.
For calculation of the z scores the reproducibility as detared in

this ring test was used
10. Seite
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Trockenmasse / dry matter

z-\\erte / z Scores

13

27

29

30

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken fur die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars

for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.
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Trockenmasse / dry matter

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab mt A2 mt A2 mt A2 mt A2 mt  AZ? mt  AZ? m3 SD*

2 92.71 -0.01 9270 -0.09 92.80 0.11 9247 -0.02 92.75 0.04 7992:0.01 0.00 0.07
7 92.85 0.13 9257 -0.21 92.65 -0.04 -0.040.18
9 93.75 1.02 9331 052 9341 0.72 0.750.96
13 92.63 -0.09 9263 -0.16 92.61 -0.09 9259 0.09 92.71 -0.00.5792-0.23 -0.08 0.14
27 92.81 0.09 9288 0.09 92.78 0.08 0.090.11
29 92.73 0.00 9285 0.06 92.65 -0.04 0.010.05
30 92.60 -0.12 9257 -0.22 92.67 -0.02 9244 -0.06 92.67 -0.08.0®¥ 0.23 -0.04 0.16

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences

21. Februar 2023 12. Seite



Rohasche / XA

3.3.2 Merkmal / Constituent: Rohasche / XA

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsg. 0.25% TM

Quelle / Source: VDLUFA ASR

z-\Werte / z Scores

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken flr die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars
for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
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Rohasche / XA
used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab m A2 mt A? mt  AZ? m A2 mt AZ mt A? m3 SpD*

2 356 039 324 022 289 017 310 030 274 0.16 3.01 0.230.240.28
7 324 0.06 311 0.09 282 0.10 0.090.11
9 3.19 0.02 305 0.03 271 -0.01 0.010.02
13 284 -034 285 -0.17 250 -021 267 -0.13 234 -0.24 250280 -0.230.26
27 3.40 0.22 317 015 295 0.23 0.200.25
29 3.26 0.08 314 012 276 0.05 0.08 0.11
30 274 -043 258 -044 238 -034 262 -018 266 008 28350.0 -0.210.33

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences
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Rohprotein / XP

3.3.3 Merkmal / Constituent: Rohprotein / XP

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsg. 0.25% TM

Quelle / Source: VDLUFA ASR

z-\Werte / z Scores

13

27

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken flr die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars
for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
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Rohprotein / XP
used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab m A2 mt A? mt  AZ? m A2 mt AZ mt A? m3 SpD*

2 6.14 008 7.23 017 7.19 015 7.01 028 6.29 0.27 6.32 0.23 0.200.23
7 6.13 0.07 7.03 -0.02 6.99 -0.05 -0.00 0.06
9 599 -0.08 7.05 -0.00 7.08 0.04 -0.01 0.06
13 6.01 -0.06 7.04 -0.02 7.02 -002 6.88 015 6.14 0.13 6.22 0.13 0.050.11
27 6.08 001 7.03 -0.02 7.01 -0.03 -0.01 0.03
29 6.04 -0.02 6.95 -0.10 6.94 -0.10 -0.07 0.10
30 541 -065 6.28 -0.78 6.25 -0.79 6.29 -044 562 -040 573360 -0.570.65

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences
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Rohfaser / XF

3.3.4 Merkmal / Constituent: Rohfaser / XF

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsg.1.00% TM

Quelle / Source: VDLUFA ASR

z-\Werte / z Scores

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken flr die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars
for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
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Rohfaser / XF
used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab mt A2 mt A2 mt A2 mt A2 mt  AZ? mt  AZ? m3 SD*

2 20.56 0.01 15.60 -0.02 16.47 0.45 1848 163 1650 0.52 19.0H6 0.610.92
7 19.86 -0.68 14.78 -0.84 14.92 -1.09 -0.87 1.09
9 21.66 112 1650 0.88 15.87 -0.14 0.621.01
13 18.84 -1.71 1426 -1.36 1456 -1.46 15.10 -1.75 15.26 -0.7%6.84al -1.13 -1.351.53
27 21.86 1.31 16.64 1.03 17.40 1.38 1.24 1.53
29 20.82 0.28 1582 0.21 16.02 0.01 0.170.25
30 20.20 -0.34 15.71 0.10 16.87 0.85 16.96 0.12 16.19 0.21 18.007 0.170.43

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences
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Rohfett / XL

3.3.5 Merkmal / Constituent: Rohfett / XL

27

29

30 —

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsg.0.30% TM

Quelle / Source: VDLUFA ASR

z-\Werte / z Scores

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken flr die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars
for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
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Rohfett / XL
used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab m A2 mt A? mt  AZ? m A2 mt AZ mt A? m3 SpD*

2 206 -0.03 263 -0.06 243 -014 292 -052 261 0.12 218 40.1 -0.080.26
7 148 -062 186 -0.84 172 -0.86 -0.77 0.95
9 233 024 282 0.13 248 -0.09 0.090.20
27 218 0.08 269 000 251 -0.06 0.01 0.07
29 221 012 273 0.03 256 -0.02 0.04 0.09
30 230 021 259 -010 375 117 397 052 238 -012 190 -0.14 0.260.59

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences
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Starke / XS

3.3.6 Merkmal / Constituent: Starke / XS

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsg.1.00% TM

Quelle / Source: VDLUFA ASR

z-\Werte / z Scores

13

27

I — e — — —

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken flr die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars
for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
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Starke / XS
used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab mt A2 mt A2 mt A2 mt A2 mt  AZ? mt  AZ? m3 SD*

2 30.02 0.76 4151 186 3546 0.77 3856 221 40.24 268 30.643 2 1.74 2.06
7 28.93 -0.33 3942 -0.22 3492 0.23 -0.110.33
9 30.16 090 40.26 0.62 36.91 2.22 1.251.75
13 29.07 -0.19 3983 0.18 3488 0.19 37.08 0.74 37.79 0.23 28.6®&5 0.200.38
27 29.56 0.30 40.22 0.57 34.39 -0.30 0.190.50
29 29.98 0.72 4048 0.83 3560 0.91 0.821.01
30 27.09 -2.17 3581 -3.83 30.68 -4.01 3340 -295 34.65 -2916.3 -2.18 -3.01 3.39

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences
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Zucker / XZ

3.3.7 Merkmal / Constituent: Zucker / XZ

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsg. 0.50% TM

Quelle / Source: VDLUFA ASR

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 Differenz
Labor/Lab mt A2 mt A2 mt A2 m3 sp*
7 8.80 0.00 7.05 0.00 11.15 0.00 0.00 0.00

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences

21. Februar 2023 23. Seite



aNDFom

3.3.8 Merkmal / Constituent: aNDFom

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsz: 1.75% T™M

Quelle / Source: VDLUFA ASR

z-\Werte / z Scores

27

29

30 —

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken flr die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars
for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
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aNDFom
used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab mt A2 mt A2 mt A2 mt A2 mt  AZ? mt  AZ? m3 SD*

2 43.75 157 36.10 2.07 36.83 183 3945 082 36.65 041 43833 0 1.241.52
7 41.20 -0.98 32.65 -1.38 32.97 -2.02 -1.46 1.86
9 4455 238 3548 145 3541 0.42 1.421.99
27 42.34 0.17 3355 -0.49 35.18 0.19 -0.04 0.39
29 4273 055 3430 0.27 35.05 0.06 0.290.43
30 38.48 -3.70 3212 -191 3450 -049 3781 -0.82 3584 -0412.34 -0.73 -1.34 1.95

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences
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ADFom

3.3.9 Merkmal/ Constituent: ADFom

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsk: 1.25% T™M

Quelle / Source: VDLUFA ASR

z-\Werte / z Scores

27

30 —

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken flr die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars
for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
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ADFom
used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab mt A2 mt A2 mt A2 mt A2 mt  AZ? mt  AZ? m3 SD*

2 2428 -0.79 18.77 -0.51 19.30 -0.38 22.08 0.55 19.07 -0.00.782 0.15 -0.16 0.52
7 2435 -0.72 18.45 -0.84 18,50 -1.18 -0.911.14
9 26.44 138 20.22 0.93 20.05 0.37 0.891.20
27 26.21 115 20.97 169 2147 1.79 1.541.92
30 24.05 -1.02 18.01 -1.28 19.09 -0.59 20.98 -0.55 19.08 0.00.4722-0.15 -0.60 0.82

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences

21. Februar 2023 27. Seite



ADL

3.3.10 Merkmal / Constituent: ADL

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wird die Vergleichbarkeit, wie sie in diesem Ringversuckhtimamt
worden ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility as detered in
this ring test was used

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 Differenz
Labor/Lab ml A2 ml  AZ? ml A2 m3 sp*
7 1.87 0.00 154 0.00 1.41 0.00 0.00 0.00

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences
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Elos / Cellulase

3.3.11 Merkmal / Constituent: Elos / Cellulase

Vergleichbarkeit / reproducibility ~ Zur Berechnung der z-Werte
wurde die Vergleichbarkeit der Methode, wie sie in der NorB+V
LUFA ASR beschrieben ist, herangezogen.

For calculation of the z scores the reproducibility of thethwosl
describe in VDLUFA ASR was used.

Vergleichsstandardabweichung / Reproducibility staddiviati-
onsz: 1.75% T™M

Quelle / Source: VDLUFA ASR

z-\Werte / z Scores

2201

2202
2203
2204
2205
2206

Senkrecht finden sich die Labore, waagerecht jeweils dibd?ro
Die Balken flr die verschiedenen Proben liegen auf einen&be
nebeneinander. Rote Balken markieren Labore, deren Laborm
telwert fur diese Probe einen z-Wert kleiner -2 oder grof3anf2
weist.

Die senkrechten, gestrichelten Linien markieren eineneztWbn
-2.0 bzw. 2.0. Die waagerechten, gestrichelten Linien siiifs$-

linien zur waagerechten Orientierung. Die nummerischesi@r
lung der z-Werte findet sich im Anhang.

Laboratories are listed vertically, samples horizontallyne bars
for all samples from one lab are listed horizontally. Reddare
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Elos / Cellulase

used to mark labs, which lab mean for this samples have a & scor
smaller than -2 or larger than 2.

The vertical dashed lines mark a z score of -2.0 and 2.0. The ho
zontal dashed lines are reading aids. The nummerical z s
listed in the appendix.

Systematische Labordifferenz / lab bias

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 Differenz

Labor/Lab mt A2 mt A2 mt A2 mt A2 mt  AZ? mt  AZ? m3 SD*

2 30.02 0.76 4151 186 3546 0.77 3856 221 40.24 268 30.643 2 1.74 2.06
7 28.93 -0.33 3942 -0.22 3492 0.23 -0.110.33
9 30.16 090 40.26 0.62 36.91 2.22 1.251.75
13 29.07 -0.19 3983 0.18 3488 0.19 37.08 0.74 37.79 0.23 28.6®&5 0.200.38
27 29.56 0.30 40.22 0.57 34.39 -0.30 0.190.50
29 29.98 0.72 4048 0.83 3560 0.91 0.821.01
30 27.09 -2.17 3581 -3.83 30.68 -4.01 3340 -295 34.65 -2916.3 -2.18 -3.01 3.39

! Mittelwert der Analysen dieses Laborelsléan of analyses of this lab

2 Differenz zum "wahren Wert" Differences to "true value"

3 Mittelwert der Differenzen Mean of differences

4 Standardabweichung der Differenze®tandard deviations of differences
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Trockenmasse / dry matter

4 Ringversuchsauswertung nach ISO 5725 / Ringtest evaluat
according to ISO 5725

4.1 Merkmal/ Constituent: Trockenmasse / dry matter

Einheit / Unit: %

4.1.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=6), 2202 (p=7), 2203 (p=6), 2208]p=
2205 (p=3), 2206 (p=3) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fur diesed®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=6), 2202 (p=7), 2203 (p=6), 2204 (p=3)
2205 (p=3), 2206 (p=3) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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Trockenmasse / dry matter

4.1.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206
n 28 28 28 12 12 12
p 7 7 7 3 3 3
mn 24 28 24 12 12 12
i 6 7 6 3 3 3
m 92.72 92.79 92.69 9250 92.71 92.80
S, 0.09 0.0/ 0.07 0.04 0.04 0.03
CV, 0.10 0.0/ 0.08 0.04 0.04 0.03
r 0.27 019 0.212 0.10 0.11 o0.08
Sk 0.13 0.27 0.10 0.08 0.05 0.23
CVg 014 0.29 0.11 0.09 0.06 0.25
R 036 0.76 029 0.24 0.15 0.65
HORRAT! 0.07 0.14 0.05 0.04 0.03 0.12
! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7
remark to HORRAT in preamble, page 7
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Trockenmasse / dry matter
Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-

lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.
- N O ¥ L ©
(@) o o (@] (@] (@]
N N 8§ 8§ N o
Labor v &N &N N N @«
7 C ¢ ¢
9 B B
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Trockenmasse / dry matter

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h

T T T T
o~ ~ o ™ ~ o (=}
- o~ N ™

Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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Trockenmasse / dry matter

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k

3.5

3.0

25

2.0 1

15 +

1.0

0.5

0.0

............

T T
o
N

o

T
N~ o ™ ~
- [32)

Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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Trockenmasse / dry matter [%)]

Trockenmasse / dry matter

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes

mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201

93.2

93.0

92.8

92.6

92.4 —

92.2

CV_R: 0.14 %
cV.r: 0.10%

tol_up: 92.98

0.13

s_R:
s_r: 0.09

93.75

m: 92.72

tol_low: 92.47

30 4 »

13 4 »
2
29 - »
27 4 »
7
9
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Trockenmasse / dry matter [%]

Trockenmasse / dry matter [%0]

Trockenmasse / dry matter

Probe/Sample 2202:
CV_R: 0.29 %
cV_r 0.07%
93.5
tol_up: 93.33
p—— g
s_R: 0.27
93.0
| s_r: 0.07 4 ? m: 92.79
—_ = =
=
= < C
92.5
tol_low: 92.25
92.0
n: 4 4 4 4 4 4 4
T T T T T T I
o ~ ™ N (o)) ~ [}
™ — N N
Probe/Sample 2203:
CV_R: 0.11% g
o™
CV_r: 0.08% o
93.0
tol_up: 92.90
92.8 s_R: 0.10 -1 -1 +
s_r: 0.07 -+ —
- m: 92.69
1. 1 Ral
92.6 | =S 1
tol_low: 92.49
92.4
n: 4 4 4 4 4 4 0
T T T T T T I
[32] ~ (=) o ~ N o
- N [} [sV)
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Rohasche / XA

4.2 Merkmal / Constituent: Rohasche / XA
Einheit / Unit: % TM

4.2.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=7), 2202 (p=7), 2203 (p=7), 2208)p=
2205 (p=3), 2206 (p=3) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fiir diesee?®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=7), 2202 (p=7), 2203 (p=7), 2204 (p=3)
2205 (p=3), 2206 (p=3) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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Rohasche / XA

4.2.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 VDLUFA ASR

n 28 28 28 12 12 12
p 7 7 7 3 3 3
Ny 28 28 28 12 12 12
o 7 7 7 3 3 3
m 3.18 3.02 272 280 258 278
S 0.08 0.10 0.10 0.12 0.05 0.05
CV, 245 329 361 411 195 1.84
r 022 028 028 0.33 0.14 0.14
Sr 0.30 0.25 0.22 0.28 0.22 0.26 0.25
CVg 942 8.12 8.27 10.03 8.34 942
R 085 069 064 079 061 0.74 0.71
HORRAT! 280 240 240 293 240 275

1 siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7

remark to HORRAT in preamble, page 7
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Rohasche / XA
Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-

lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.
- N O ¥ L ©
(@) o o (@] (@] (@]
N N 8§ 8§ N o
Labor W &N &N &N N &
13 b
30 b
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Rohasche / XA

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h

T T T T
o~ ~ o ™ ~ o (=}
- o~ N ™

Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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Rohasche / XA

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k

3.5

3.0

25

2.0 1

15 +

1.0

0.5

0.0

..........

T T
Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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Rohasche / XA [% TM]

Rohasche / XA

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes

mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201

4.0

35

3.0

25

2.0

CV_R: 9.42%
V. 245%

tol_up: 3.68

s_R: 0.30

| s 0.08 S -+ m: 3.18

II

tol_low: 2.68
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13 4 »
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Rohasche / XA [% TM]

Rohasche / XA [% TM]

Rohasche / XA

Probe/Sample 2202:
4.0 — CV_R: 812%
CV.r 329%
tol_up: 3.52
3.5
s_R: 0.25 1 e
s r: 0.10 —— Bl =
‘ m: 302
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]
R
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Probe/Sample 2203:
CV_R: 827 %
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3.5
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‘ — m: 2.72
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tol_low: 2.22
2.0
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Rohprotein / XP

4.3 Merkmal / Constituent: Rohprotein / XP
Einheit / Unit: % TM

4.3.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=6), 2202 (p=6), 2203 (p=6), 2208)p=
2205 (p=3), 2206 (p=3) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fiir diesee?®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=6), 2202 (p=6), 2203 (p=6), 2204 (p=3)
2205 (p=3), 2206 (p=3) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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Rohprotein / XP

4.3.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 VDLUFA ASR

n 28 28 28 12 12 12
p 7 7 7 3 3 3
n, 24 24 24 12 12 12
o 6 6 6 3 3 3
m 6.07 7.06 7.04 6.72 6.02 6.09
S 0.06 0.07 0.08 0.08 0.05 0.04
CV, 1.05 100 116 121 0.85 0.62
r 0.18 0.20 0.23 0.23 014 011
Sk 0.08 0.11 0.11 0.39 035 0.32 0.25
CVpg 139 155 157 580 586 5.18
R 0.24 031 031 110 1.00 0.89 0.71
HORRAT! 046 052 053 193 192 1.70

1 siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7

remark to HORRAT in preamble, page 7
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Rohprotein / XP

Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-
lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.
- N O ¥ L ©
(@) o o (@] (@] (@]
N N 8§ 8§ N o
Labor W &N &N &N N &
27 C
30 B B
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Rohprotein / XP

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h

............................................................. {I P (7
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o~ ~ o ™ ~ o (=}
- o~ N ™

Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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Rohprotein / XP

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k
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Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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Rohprotein / XP [% TM]

Rohprotein / XP

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes

mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201
CV_R: 1.39 %
7.0 7 cV.r 1.05%
tol_up: 6.57
6.5
|| £Roe - == .3
=
6.0 == t 1 1
55 - tol_low: 5.57
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n: 0 4 4 4 4 4 4
50 - T T T T T T T
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Rohprotein / XP [% TM]

Rohprotein / XP [% TM]

Rohprotein / XP

Probe/Sample 2202:

CV_R: 1.55%
8.0 7 cV.r: 1.00%
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=
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Rohfaser / XF

4.4 Merkmal / Constituent: Rohfaser / XF
Einheit / Unit: % TM

4.4.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=7), 2202 (p=7), 2203 (p=7), 2208)p=
2205 (p=3), 2206 (p=3) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fiir diesee?®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=7), 2202 (p=7), 2203 (p=7), 2204 (p=3)
2205 (p=3), 2206 (p=3) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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Rohfaser / XF

4.4.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 VDLUFA ASR

n 28 28 28 12 12 12

p 7 7 7 3 3 3

n 28 28 28 12 12 12

D 7 7 7 3 3 3

m 20.54 15.62 16.02 16.85 15.98 18.00

s, 025 030 031 033 035 032

CV, 121 195 1.94 194 219 181

r 070 0.86 0.88 092 0.99 0.92

Sk 1.07 090 1.05 1.72 071 1.13 1.00
CVp 519 5.76 6.55 10.18 4.46 6.30

R 3.02 255 297 485 202 3.21 2.83
HORRAT 204 218 249 3.89 169 243

! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7
remark to HORRAT in preamble, page 7
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Rohfaser / XF
Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-

lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.
- N O ¥ L ©
(@) o o (@] (@] (@]
N N 8§ 8§ N o
Labor W &N &N &N N &
30 C
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Rohfaser / XF

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h

T T T T
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- o~ N ™

Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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Rohfaser / XF

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k
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Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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Rohfaser / XF [% TM]

Rohfaser / XF

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes

mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201
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CV_r 121%
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Rohfaser / XF [% TM]

Rohfaser / XF [% TM]

Rohfaser / XF

Probe/Sample 2202:
CV_R: 5.76 %
CcV_r: 1.95%
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Rohfett / XL

45 Merkmal / Constituent: Rohfett / XL
Einheit / Unit: % TM

4.5.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=6), 2202 (p=5), 2203 (p=6), 2202)p=
2205 (p=2), 2206 (p=2) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fiir diesee?®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=6), 2202 (p=5), 2203 (p=6), 2204 (p=2)
2205 (p=2), 2206 (p=2) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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Rohfett / XL

4.5.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 VDLUFA ASR
n 24 24 24 8 8 8
p 6 6 6 2 2 2
n, 24 20 24 8 8 8
P 6 5 6 2 2 2
m 209 269 258 344 249 204
S 0.05 0.09 0.10 0.10 0.07 0.06
CV. 258 324 382 289 292 312
r 0.15 025 0.28 0.28 0.21 0.18
Sk 032 0.12 066 0.74 0.18 0.21 0.30
CVg 1534 433 2566 21.61 7.13 10.23
R 091 0.33 187 211 050 0.59 0.85
HORRAT* 429 126 7.40 6.51 204 285

! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7

remark to HORRAT in preamble, page 7
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Rohfett / XL
Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-

lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.
- N O ¥ L ©
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Labor W &N &N &N N &
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Rohfett / XL

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h
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Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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Rohfett / XL

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k
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Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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Rohfett / XL [% TM]

Rohfett / XL

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes

mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201
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Rohfett / XL [% TM]

Rohfett / XL [% TM]

Rohfett / XL

Probe/Sample 2202:
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Starke / XS

4.6 Merkmal / Constituent: Starke / XS
Einheit / Unit: % TM

4.6.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=7), 2202 (p=7), 2203 (p=7), 2208)p=
2205 (p=3), 2206 (p=3) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fiir diesee?®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=7), 2202 (p=7), 2203 (p=7), 2204 (p=3)
2205 (p=3), 2206 (p=3) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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Starke / XS

4.6.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 VDLUFA ASR
n 28 28 28 12 12 12

p 7 7 7 3 3 3

n 28 28 28 12 12 12

D 7 7 7 3 3 3

m 20.26 39.65 34.69 36.35 37.56 28.51

s, 030 024 023 023 020 0.18

CV, 1.02 061 066 0.62 054 0.64

r 0.84 0.69 065 064 057 052

Sk 1.10 1.82 1.95 266 281 2.16 1.00
CVy 3.75 459 563 733 7.48 7.58

R 311 515 552 754 7.95 6.12 2.83
HORRAT 156 2.00 240 3.15 323 3.14

! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7
remark to HORRAT in preamble, page 7
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Starke / XS
Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-

lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.
- N O ¥ L ©
(@) o o (@] (@] (@]
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Labor W &N &N &N N &
30 b b b
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Starke / XS

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h
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Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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Starke / XS

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k

3.5

3.0

25

2.0 1

15 +

1.0

0.5

0.0

..........

T T T T T
(2]
N

N~ o ™ ~
- N

T
Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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Starke / XS [% TM]

Starke / XS

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes

mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201
34
CV_R: 3.75%
cv.r 1.02%
32
tol_up: 31.26
s_R: 1.10
——
30 E -
| s-r+ 0.30 4 m: 29.26
——
28
-+ b tol_low: 27.26
26
n: 4 4 4 4 4 4 4
T T T T T T T
o ~ (32] ~ (o2} N o
(32} - N N
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Starke / XS [% TM]

Starke / XS [% TM]

Starke / XS

Probe/Sample 2202:
CV_R: 459 %
CV.r 0.61%
45 —
tol_up:_41.65 [
s R:"1.82 4
40 s 0.24 — i ol + m: 39.65
=
tol_Tow: 37.65
—+0
35
n: 4 4 4 4 4 4
T T T T T T
I ~ a N 2 o~
Probe/Sample 2203:
CV_R: 5.63%
CV.r: 0.66%
40
tolaug: é:e.f_%s —
35 L s 1023 — = I m: 34.69
==
tol_Tow: 32.69
=
30
n: 4 4 4 4 4 4
T T T T T T
o ~ ™ ~ ) )
[32) N - N
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Zucker / XZ

4.7 Merkmal / Constituent: Zucker / XZ
Einheit / Unit: % TM

4.7.1 Anmerkungen / Annotations

Far die Probe(n) 2201 (p=1), 2202 (p=1), 2203 (p=1) sind geni
als 8 Labore in die Auswertung eingeflossen, weshalb die Ausw
tung fur diese Probe(n) nicht als Ringversuch anzuspredign
sondern nur als "Laborvergleichsuntersuchung".

For sample(s) 2201 (p=1), 2202 (p=1), 2203 (p=1) less than 8
labs were in the report. Therefore the report for this(thesam-
ple(s) is not a full-fledged proficiency test but rather a "l@m-
parison test".
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Zucker / XZ

4.7.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 VDLUFA ASR
n 4 4 4
p 1 1 1
m 4 4 4
P1 1 1 1
m 8.80 7.05 11.15
S 0.00 0.00 0.00
CV. 0.00 0.00 0.00
r 0.00 0.00 0.00
Sk 0.00 0.00 0.00 0.50
CVpg 0.00 0.00 0.00
R 0.00 0.00 0.00 1.42
HORRAT! 0.00 0.00 0.00
! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7

remark to HORRAT in preamble, page 7
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aNDFom

4.8 Merkmal / Constituent: aNDFom

Einheit / Unit: % TM

4.8.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=6), 2202 (p=6), 2203 (p=6), 2202)p=
2205 (p=2), 2206 (p=2) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fiir diesee?®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=6), 2202 (p=6), 2203 (p=6), 2204 (p=2)
2205 (p=2), 2206 (p=2) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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aNDFom

4.8.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 VDLUFAASR
n 24 24 24 8 8 8

p 6 6 6 2 2 2

n 24 24 24 8 8 8

o) 6 6 6 2 2 2

m 42.18 34.03 34.99 38.63 36.24 43.09

s, 052 081 048 0.92 045 0.60

CV, 1.24 237 137 238 125 1.40

r 148 228 135 261 129 1.71

Sk 220 171 132 141 070 1.16 1.75
CVr 521 5.03 378 3.64 193 2.70

R 6.21 4.85 374 398 1.98 3.29 4.95
HORRAT! 229 214 161 158 0.83 1.19

! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7
remark to HORRAT in preamble, page 7
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aNDFom
Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-

lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.
- N O ¥ L ©
(@) o o (@] (@] (@]
N N 8§ 8§ N o
Labor v &N &N N N @«
2 c
30 c C
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aNDFom

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h

T T T
o~ ~ o ~ (=2} (=}
o~ N ™

Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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aNDFom

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k

3.5

3.0

25

2.0 1

15 +

1.0

0.5

0.0

............

5%

T T
Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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aNDFom [% TM]

aNDFom

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes
mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201
CV_R: 521 %
50 CVv_r 124%
tol_up: 45.68
45 —
s_R: 2.20 I
4
| .1 052 —— —+ m: 42.18
40 — -
—— C tol_low: 38.68
35
n: 4 4 4

30 4 »

74
27 4 »
29 4 »
2
9
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aNDFom [% TM]

aNDFom [% TM]

aNDFom

Probe/Sample 2202:
CV_R: 5.03%
CV_ri 237%
40
38 tol_up: 37.53
36 7 SR 171 T
s_r: 0.81
‘ _ l m: 34.03
34 ——
==
32 . —— C
30 - T tol_low: 30.53
28
n: 4 4 4 4 4
T T T T I
o ~ ~ o o~
™ N N
Probe/Sample 2203:
42 CV_R: 3.78 %
cV.r 1.37%
40
tol_up: 38.49
38
==
s_R: 1.32
36
| s_r: 0.48 -1 -1 o m: 34.99
— 1
——
34 — -
——
32 T
tol_low: 31.49
30
28 — n: 4 4 4 4 4
T T T T I
~ o o ~ o~
[} N N
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ADFom

4.9 Merkmal / Constituent: ADFom
Einheit / Unit: % TM

4.9.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=5), 2202 (p=5), 2203 (p=5), 2202)p=
2205 (p=2), 2206 (p=2) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fiir diesee?®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=5), 2202 (p=5), 2203 (p=5), 2204 (p=2)
2205 (p=2), 2206 (p=2) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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ADFom

4.9.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 VDLUFA ASR
n 20 20 20 8 8 8

p 5 5 5 2 2 2

n 20 20 20 8 8 8

o) 5 5 5 2 2 2

m 2507 19.29 19.68 21.53 19.08 22.62

s, 0.44 042 043 045 041 064

CV, 1.77 217 221 208 217 281

r 125 119 1.23 127 117 1.80

Sk 122 131 120 087 041 064 1.25
CVy 488 6.78 6.11 402 217 281

R 346 370 340 245 117 1.80 3.54
HORRAT 1.98 265 239 1.60 085 1.12

! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7
remark to HORRAT in preamble, page 7
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ADFom
Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-

lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.

2202
2203
2204
2205
2206
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ADFom

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h

T T
~N ~ o ~ o
o~ (32}

Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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ADFom

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k

3.5

3.0

25

2.0 1

15 +

1.0

0.5

0.0

............

T
Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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ADFom [% TM]

ADFom

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes

mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201

30

28

26

CV_R: 4.88 %
oV 177%

tol_up: 27.57

s_R: 1.22 I i

: 0.44
| ' m: 25.07

24

22

20 —

tol_low: 22.57

30 4 »
2
7
27 4 »
9
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ADFom [% TM]

ADFom [% TM]

Probe/Sample 2202:
CV_R: 6.78 %
24 Cv_r 217%
22 - tol_up: 21.79
s_R: 1.31 I
2 1 , i
‘ s_r. 0.42 m: 19.29
T ——
18 — —— PR B
tol_low: 16.79
16 —
14 n: 4 4 4 4
T T T T
o ~ o ~
(3] N
Probe/Sample 2203:
CV_R: 6.11%
oa CcV_r 221%
tol_up: 22.18
22
s_R: 1.20 I
20 - ‘ s_r: 0.43 o —e— m: 19.68
T ——
—— -
18 | -
tol_low: 17.18
16
n 4 4 4 4
T T T T
~ 8 o N

ADFom
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ADL

4.10 Merkmal/ Constituent: ADL
Einheit / Unit: % TM

4.10.1 Anmerkungen / Annotations

Far die Probe(n) 2201 (p=1), 2202 (p=1), 2203 (p=1) sind geni
als 8 Labore in die Auswertung eingeflossen, weshalb die Ausw
tung fur diese Probe(n) nicht als Ringversuch anzuspredign
sondern nur als "Laborvergleichsuntersuchung".

For sample(s) 2201 (p=1), 2202 (p=1), 2203 (p=1) less than 8
labs were in the report. Therefore the report for this(thesam-
ple(s) is not a full-fledged proficiency test but rather a "l@m-
parison test".
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ADL

4.10.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203

n 4 4 4
p 1 1 1
n 4 4 4
P1 1 1 1
m 1.87 154 1.41
S, 0.00 0.00 0.00
CV, 0.00 0.00 0.00
r 0.00 0.00 0.00
Sk 0.00 0.00 0.00
CVg 0.00 0.00 0.00
R 0.00 0.00 0.00
HORRAT! 0.00 0.00 0.00

! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7
remark to HORRAT in preamble, page 7
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Elos / Cellulase

4.11 Merkmal / Constituent: Elos / Cellulase

Einheit / Unit: % TM

4.11.1 Anmerkungen / Annotations

Fur die Probe(n) 2201 (p=7), 2202 (p=7), 2203 (p=7), 2208)p=
2205 (p=3), 2206 (p=3) sind weniger als 8 Labore in die Aus-
wertung eingeflossen, weshalb die Auswertung fiir diesee?®ndb
nicht als Ringversuch anzusprechen ist, sondern nur alsdita
vergleichsuntersuchung”.

For sample(s) 2201 (p=7), 2202 (p=7), 2203 (p=7), 2204 (p=3)
2205 (p=3), 2206 (p=3) less than 8 labs were in the report.-The
refore the report for this(these) sample(s) is not a fuliifjed pro-
ficiency test but rather a "lab comparison test".
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Elos / Cellulase

4.11.2 Methodenbeschreibung / Method Description

Probe/Sample 2201 2202 2203 2204 2205 2206 VDLUFA ASR

n 28 28 28 12 12 12
p 7 7 7 3 3 3

n 28 28 28 12 12 12

D 7 7 7 3 3 3

m 20.26 39.65 34.69 36.35 37.56 28.51

s, 030 024 023 023 020 0.18

CV, 1.02 061 066 0.62 054 0.64

r 0.84 0.69 065 064 057 052

Sk 1.10 1.82 1.95 266 281 2.16 1.75
CVy 3.75 459 563 733 7.48 7.58

R 311 515 552 754 7.95 6.12 4.95
HORRAT 156 2.00 240 3.15 323 3.14

! siehe Anmerkung zu HORRAT im Vorspann, S. 7
remark to HORRAT in preamble, page 7
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Elos / Cellulase
Ausreil3er bei der Methodenbeschreibung nach ISO 5725/ Out-

lier in method description according to ISO 5725

In der folgenden Tabelle wird fur jedes Labor angegebenyieéi

chen Proben es als Ausreil3er aufgefallen ist.
In the following table each lab is marked which was flaged as an

outlier for a sample.
- N O ¥ L ©
(@) o o (@] (@] (@]
N N 8§ 8§ N o
Labor W &N &N &N N &
30 b b b
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Elos / Cellulase

Labormittelwertvergleich nach Mandels h / Lab mean compa-
rison to Mandel’'s h

............................................................. jHl%

T T T T
o~ ~ o ™ ~ o (=}
- o~ N ™

Oberste und unterste Linie 1%-Signifikanz-Niveau, miglemi-
en 5%-Signifikanz-Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Balken nach unten sind negative Abweichungsn de
Messwertes dieser Proben, Balken nach oben positive Abweic
gen. Die Lange der Balken ist normiert, so dass Proben mérunt
schiedlichen Gehalten verglichen werden kénnen.

Upper and lower lines 1% significance level, intermediates
5% significance level.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampks
oriented downwards represent negative deviations for aptam
bar oriented upwards positive deviations. The bar lengteswr-
med, to allow to compare samples with different conceruresti
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Elos / Cellulase

Vergleich der laborinternen Streuung nach Mandels k / Lab
internal repeatability comparison Mandel’s k

3.5

3.0

25

2.0 1

15 +

1.0

0.5

0.0

..........

T T T T T
(2]
N

N~ o ™ ~
- N

T
Obere Linie 1%-Signifikanz-Niveau, untere Linie 5%-Sidafiz-
Niveau.

Waagerecht finden sich die Labore mit jeweils einem Balken fi
jede Probe. Die Balken flr die einzelnen Proben beginnergimm
bei der Markierung der ganzen Zahl, d.h. z.B. flr Labor 5 b@i 5

Die Balkenlénge ist die normierte laborinterne Streuurgdié
Wiederholungen dieser Probe. Lange Balken kennzeichmen ei
grol3e laborinterne Streuung.

Upper line 1% significance level, lower line 5% significaneed.

The labs are ordered horizontally with a bar for each sampplee
bar for the first sample from one lab always start at the whole
number, i.e. for lab 5 at 5.0.

Bar lengths represent the lab internal repeatability. Lobars
mark large deviations between repeats inside that labayato

Einzelproben / Single Samples Die durchgezogene, schwarze,
waagerechte Linien kennzeichnen den Mittelwert der Arealys
fur die Proben in diesem Ringversuch. Falls vorhanden, ieark
ren die schwarzen, gestrichelten Linien den "wahren Waérttie
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Elos / Cellulase [% TM]

Elos / Cellulase

Proben. Die grinen, gestrichelten Linien markieren dierkoiz-
GrenzenZxsp) fur die Analysen zu der Probe, die falls vorhanden
mit der Vergleichsstandardabweichung der Methode nacimiNor
sonst mit der Vergleichsstandardabweichung aus diesegv&in
such berechnet wurden.

The solid, black, horizontal lines are the mean of analysas f
this proficiency test for a sample. If present the black, dddmes
mark the "true value" of the samples. The green, dashedinzek

the tolerance limits for the analyses for the sample calmdaeit-

her with the reproducibility from the method descriptidngiven,

else with the reproducibility from this proficiency trid € sg).

Probe/Sample 2201
a6 CV_R: 3.75%
cV.r 1.02%
34
tol_up: 32.76
32 H
R: 1.10
wl | = == S
| s_r: 0.30 e m; 29.26
== i
28 —
R
26 —
tol_low: 25.76
24 —
24 " 4 4 4

30 4 »
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13- »
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2
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Elos / Cellulase [% TM]

Elos / Cellulase [% TM]

Elos / Cellulase

Probe/Sample 2202:
CV_R: 4.59 %
CV._r: 061%
45 —
tol_up: 43.15
s_R: 1.82 E
40 s 0.24 — i ol + m: 39.65
=
) tol_low: 36.15
35 —
n: a4 4 4 a4 4 4
T T T T T I
I ~ a N 2 o~
Probe/Sample 2203:
CV_R: 5.63%
CV._r 0.66%
40
tol_up: 38.19
s R: 1.95 -
35 L s 1023 — = I m: 34.69
i
b tol_low: 31.19
30 —
n: 4 4 4 4 4 4
T T T T T I
3 N Q ™~ 2 o

21. Februar 2023

97. Seite



€¢0¢ feniged "1¢

a)I9S 86

o€
6¢

agad

aqq

99

aqaq

LC
€T

dd
29D

odq

N

2
~

SJBIINQO JO Arewiwing / Jagjiaisny Jap Bunssejuswiwesnz  zZT'v

SISIINQ / J18ylaisny
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5.1 Trockenmasse / dry matter

5.1.1 z-Werte / z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206

2 -0.08 -0.32 1.08 -0.29 0.76 -0.03

7 1.00 -0.80 -0.43

9 8.00 195 7.10

13 -0.70 -0.60 -0.86 1.04 -0.03 -0.98

27 0.72 0.33 0.83

29 0.02 0.23 -0.43

30 -096 -0.80 -0.19 -0.75 -0.73 1.01

5.1.2 Einzelwerte / Single Values
Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD Einzelw&iregle values

2201 2 4 92.71 0.05 92.64 92.73 92.76 92.72
2202 2 4 92.70 0.02 92.70 92.70 92.73 92.68
2203 2 4 92.80 0.03 92.77 92.78 92.82 92.84
2204 2 4 92.47 0.06 92.42 92.43 9253 9252
2205 2 4 92.75 0.01 92.73 92.76 92.76 92.76
2206 2 4 92.79 0.03 92.79 9281 92.75 92381
2201 7 4 92.85 0.19C 92.60 92.80 93.00 93.00
2202 7 4 92.57 0.13c 92.60 92.40 92.70 92.60
2203 7 4 92.65 0.13c 92.60 9250 92.80 92.70
2201 9 0 93.75B 0.02 93.77 93.73 93.75 93.73
2202 9 4 93.31 0.01 93.32 93.30 93.32 93.31
2203 9 0 93.41B 0.02 93.38 93.44 93.41 9341
2201 13 4 92.63 0.05 92.68 9259 9259 92.67
2202 13 4 92.63 0.01 92.63 92.62 92.62 92.64
2203 13 4 92.61 0.01 92.62 92.60 92.61 92.60
2204 13 4 92.59 0.01 92.60 92.60 9258 9257
2205 13 4 92.71 0.06 92.73 92.78 92.65 92.68
2206 13 4 92.57 0.03 92.61 9258 9255 9254
2201 27 4 92.81 0.03 92.80 92.86 92.78 92.82
2202 27 4 92.88 0.07 92.79 92.86 92.94 92.92
2203 27 4 92.78 0.06 92.84 92.82 92.72 92.73
2201 29 4 92.73 0.10 92.60 92.70 92.80 92.80
2202 29 4 92.85 0.10 92.70 9290 92.90 92.90
2203 29 4 92.65 0.10 92.60 92.60 92.60 92.80
2201 30 4 92.60 0.05 9253 92.63 92.61 92.63
2202 30 4 92.57 0.03 9255 9257 9256 9261
2203 30 4 92.67 0.02 92.66 92.70 92.65 92.69
2204 30 4 92.44 0.03 92.42 92.47 92.44 92.41
2205 30 4 92.67 0.04 92.63 92.65 92.71 92.70
2206 30 4 93.03 0.02 93.05 93.01 93.03 93.03
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5.2 Rohasche / XA

5.2.1 z-Werte / z Scores

Labor/Lab 2201 2202

2203 2204 2205 2206

2 155 088 069 121 063 0.91

7 0.25 0.37 041

9 0.07 0.12 -0.02

13 -1.34 -0.68 -0.85 -0.50 -0.96 -1.12

27 0.88 059 0.94

29 0.33 048 0.20

30 -1.73 -1.76 -136 -0.70 0.33 0.21

5.2.2 Einzelwerte / Single Values
Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD  Einzelw&iegle values

2201 2 4 3.56 0.10 3.70 3.49 357 3.49
2202 2 4 3.24 0.11 3.29 3.24 335 3.09
2203 2 4 2.89 0.17 297 3.05 266 2.87
2204 2 4 3.10 0.17 296 3.19 295 3.30
2205 2 4 2.74 0.05 276 275 2.67 2.78
2206 2 4 3.01 0.04 299 3.07 299 298
2201 7 4 3.24 0.11 3.11 3.21 3.38 3.25
2202 7 4 3.11 0.15 296 3.09 3.32 3.09
2203 7 4 2.82 0.14 266 283 3.00 2.78
2201 9 4 3.19 0.02 3.18 3.18 3.22 3.20
2202 9 4 3.05 0.01 3.04 3.06 3.05 3.06
2203 9 4 2.71 0.00 271 272 271 271
2201 13 4 2.84 0.08 2.76 294 278 2.88
2202 13 4 2.85b 0.02 2.87 2.83 2.86 2.84
2203 13 4 2.50 0.02 252 250 248 251
2204 13 4 2.67 0.02 270 266 2.66 2.68
2205 13 4 2.34 0.01 233 235 235 235
2206 13 4 2.50 0.02 251 252 247 2.49
2201 27 4 3.40 0.02 3.37 3.38 3.42 3.42
2202 27 4 3.17 0.03 3.19 3.20 3.14 3.15
2203 27 4 2.95 0.02 294 295 297 2.93
2201 29 4 3.26 0.10 3.28 3.37 3.25 3.13
2202 29 4 3.14 0.17 3.34 3.20 295 3.08
2203 29 4 2.76 0.13 290 258 278 2.80
2201 30 4 2.74 0.05 270 271 275 281
2202 30 4 2.58b 0.07 2.61 254 251 2.67
2203 30 4 2.38 0.02 239 238 234 2.39
2204 30 4 2.62 0.10 2.65 250 260 274
2205 30 4 2.66 0.07 256 270 268 272
2206 30 4 2.83 0.07 274 292 285 2.82
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5.3 Rohprotein / XP

5.3.1 z-Werte / z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206

2 030 068 059 113 1.08 0.91

7 0.27 -0.10 -0.19

9 -0.31 -0.02 0.17

13 -0.22 -0.07 -0.08 0.61 050 0.52

27 0.05 -0.09 -0.11

29 -0.10 -0.42 -0.38

30 -2.62 -3.13 -3.14 -175 -158 -1.43

5.3.2 Einzelwerte / Single Values

Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD Einzelw&iregle values

2201 2 4 6.14 0.05 6.08 6.13 6.18 6.18
2202 2 4 7.23 0.02 723 721 725 7.22
2203 2 4 7.19 0.10 712 7.30 7.24 7.08
2204 2 4 7.01 0.03 7.00 7.04 7.02 6.97
2205 2 4 6.29 0.03 6.29 6.26 6.34 6.27
2206 2 4 6.32 0.04 6.29 6.35 6.35 6.29
2201 7 4 6.13 0.02 6.11 6.16 6.13 6.14
2202 7 4 7.03 0.08 6.96 6.98 7.07 7.12
2203 7 4 6.99 0.12 6.98 6.87 7.16 6.95
2201 9 4 5.99 0.02 6.00 6.01 597 5.98
2202 9 4 7.05 0.03 7.09 7.04 7.02 7.06
2203 9 4 7.08 0.01 7.08 7.08 7.09 7.07
2201 13 4 6.01 0.06 6.06 594 598 6.06
2202 13 4 7.04 0.01 7.03 7.04 7.05 7.05
2203 13 4 7.02 0.06 7.06 7.05 7.02 6.93
2204 13 4 6.88 0.06 6.87 6.81 6.89 6.95
2205 13 4 6.14 0.05 6.15 6.12 6.09 6.21
2206 13 4 6.22 0.04 6.26 6.21 6.18 6.25
2201 27 4 6.08 0.08 5.97 6.07 6.12 6.16
2202 27 4 7.03 0.14C 7.07 6.85 7.03 7.18
2203 27 4 7.01 0.09 6.94 698 6.98 7.14
2201 29 4 6.04 0.10 6.00 596 6.19 6.02
2202 29 4 6.95 0.06 7.01 6.91 7.00 6.89
2203 29 4 6.94 0.06 7.00 6.99 6.89 6.89
2201 30 0 5.41B 0.02 541 539 543 542
2202 30 0 6.28B 0.07 6.23 6.20 6.32 6.35
2203 30 0 6.25B 0.05 6.23 6.23 6.33 6.22
2204 30 4 6.29 0.13 6.46 6.27 6.16 6.26
2205 30 4 5.62 0.06 5,54 563 569 5.63
2206 30 4 5.73 0.04 5,68 5.73 5.77 5.76
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5.4 Rohfaser/ XF

54.1 z-Werte/z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206

2 0.01 -002 045 163 052 1.06
7 -0.68 -0.84 -1.09
9 1.12 0.88 -0.14
13 -1.71 -1.36 -1.46 -1.75 -0.72 -1.13
27 131 103 138
29 0.28 0.21 0.01
30 -0.34 010 085 0.12 0.21 o0.07

5.4.2 Einzelwerte / Single Values

Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD Einzelw&iregle values

2201 2 4 20.56 0.15 20.68 20.69 20.39 20.47
2202 2 4 15.60 0.11 1559 1544 15.69 15.67
2203 2 4 16.47 0.10 16.47 16.51 16.56 16.33
2204 2 4 18.48 0.33 18.56 18.12 18.89 18.34
2205 2 4 16.50 0.13 16.61 16.54 16.52 16.31
2206 2 4 19.05 0.44 19.48 18.77 18.60 19.37
2201 7 4 19.86 0.28 20.25 19.80 19.60 19.80
2202 7 4 14.78 0.29 1510 14.80 14.80 14.40
2203 7 4 14.92 0.43 14.80 15.10 15.40 14.40
2201 9 4 21.66 0.21 21.80 21.36 21.69 21.80
2202 9 4 16.50 0.36 16.27 16.14 16.69 16.90
2203 9 4 15.87 0.12 1593 1593 1593 15.70
2201 13 4 18.84 0.37 19.33 18.44 18.78 18.81
2202 13 4 14.26 0.14 14.39 14.24 14.07 14.32
2203 13 4 14.56 0.28 14.26 14.38 14.79 14.80
2204 13 4 15.10 0.22 15.34 15.03 15.19 14.83
2205 13 4 15.26 0.09 1524 1539 15.21 15.19
2206 13 4 16.86 0.26 16.54 16.77 17.04 17.09
2201 27 4 21.86 0.18 22.00 21.63 22.01 21.78
2202 27 4 16.64 0.32 16.58 16.23 16.80 16.97
2203 27 4 17.40 0.28 17.18 17.13 17.60 17.68
2201 29 4 20.82 0.30 20.90 21.20 20.50 20.70
2202 29 4 15.82 0.43 15,70 16.00 15.30 16.30
2203 29 4 16.02 0.36 16.10 16.50 15.70 15.80
2201 30 4 20.20 0.18 20.47 20.16 20.11 20.06
2202 30 4 15.71 0.35 15,55 15.58 16.24 15.48
2203 30 4 16.87 0.43 16.46 16.54 17.17 17.29
2204 30 4 16.96 0.40 17.01 17.15 17.31 16.39
2205 30 4 16.19 0.58C 15,55 16.76 15.84 16.60
2206 30 4 18.07 0.25 18.00 18.43 17.86 17.99
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5.5 Rohfett/ XL

55.1 z-Werte/z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206

2 -0.10 -0.20 -0.48 -1.74 0.39 0.48

7 -2.06 -2.79 -2.87

9 0.80 043 -0.31

27 0.28 0.00 -0.20

29 0.39 0.11 -0.05

30 0.70 -0.34 391 1.74 -0.39 -0.48

5.5.2 Einzelwerte / Single Values

Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD Einzelw&iregle values

2201 2 4 2.06 0.01 205 206 207 2.08
2202 2 4 2.63 0.03 260 262 268 263
2203 2 4 2.43 0.06 238 239 246 250
2204 2 4 2.92 0.03 296 292 291 21389
2205 2 4 2.61 0.02 261 261 259 263
2206 2 4 2.18 0.04 215 220 215 224
2201 7 4 1.48b 0.05 146 150 153 141
2202 7 0 1.86B 0.19 203 1.75 164 201
2203 7 4 1.72 0.21C 150 160 197 1.79
2201 9 4 2.33 0.03 235 228 235 235
2202 9 4 2.82 0.09 271 279 286 293
2203 9 4 2.48 0.07 243 243 257 2.50
2201 27 4 2.18 0.06 210 2.17 224 2.20
2202 27 4 2.69 0.04 264 270 270 273
2203 27 4 2.51 0.01 252 250 251 252
2201 29 4 2.21 0.07 218 231 217 2.8
2202 29 4 2.73 0.10 278 282 260 271
2203 29 4 2.56 0.06 258 261 257 248
2201 30 4 2.30 0.07 229 241 225 2.26
2202 30 4 2.59 0.13 262 272 262 241
2203 30 4 3.75 0.06 3.73 3.80 3.67 3.79
2204 30 4 3.97 0.14 401 4.04 4.05 3.76
2205 30 4 2.38 0.10 223 238 245 244
2206 30 4 1.90 0.08 1.80 199 192 1.89
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5.6 Starke/ XS

5.6.1 z-Werte/z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206

2 0.76 186 077 221 268 213
7 -0.33 -0.22 0.23
9 090 0.62 222
13 -0.19 0.18 0.19 0.74 0.23 0.05
27 0.30 0.57 -0.30
29 0.72 083 0.91
30 -2.17 -3.83 -4.01 -295 -291 -2.18

5.6.2 Einzelwerte / Single Values

Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean  Std/SD Einzelw&itggle values

2201 2 4 30.02 0.39 29.78 30.59 29.95 29.75
2202 2 4 41.51 0.28 41.63 41.83 41.20 41.36
2203 2 4 35.46 0.25 3544 3552 3514 35.76
2204 2 4 38.56 0.26 3891 38.39 38.35 38.58
2205 2 4 40.24 0.16 40.45 40.11 40.13 40.27
2206 2 4 30.64 0.19 30.69 30.90 30.47 30.51
2201 7 4 28.93 0.26 29.10 28.70 28.70 29.20
2202 7 4 39.42 0.21 39.20 39.40 3940 39.70
2203 7 4 34.92 0.22 3480 3520 35.00 34.70
2201 9 4 30.16 0.00 30.16 30.16 30.16 30.16
2202 9 4 40.26 0.15 40.29 40.29 40.06 40.41
2203 9 4 36.91 0.11 37.00 37.00 36.77 36.88
2201 13 4 29.07 0.38 29.33 29.22 29.23 28.50
2202 13 4 39.83 0.26 39.96 39.72 39.52 40.12
2203 13 4 34.88 0.12 35.04 34.75 34.87 34.87
2204 13 4 37.08 0.19 37.23 37.22 37.06 36.82
2205 13 4 37.79 0.13 37.64 3793 3787 37.73
2206 13 4 28.56 0.12 2846 28.48 2861 28.72
2201 27 4 29.56 0.18 29.41 29.65 29.41 29.77
2202 27 4 40.22 0.22 39.89 40.36 40.25 40.36
2203 27 4 34.39 0.24 34.68 34.45 3433 34.10
2201 29 4 29.98 0.22 30.20 30.10 29.70 29.90
2202 29 4 40.48 0.31 40.20 40.30 40.50 40.90
2203 29 4 35.60 0.37 3560 36.00 35.10 35.70
2201 30 4 27.09b 0.42 26.63 26.85 27.50 27.39
2202 30 4 35.81b 0.23 35.76 3554 36.09 35.87
2203 30 4 30.68b 0.18 30.76 30.87 30.65 30.44
2204 30 4 33.40 0.23 3359 33.26 3359 33.15
2205 30 4 34.65 0.28 34.24 3478 34.89 34.68
2206 30 4 26.33 0.22 26.31 26.09 26.31 26.63
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5.7 Zucker/ XZ

5.7.1 z-Werte / z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206
7 0.00 0.00 0.00

5.7.2 Einzelwerte / Single Values

Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD Einzelw&itsgle values

2201 7 4 8.80 0.08 880 870 880 890
2202 7 4 7.05 026 690 6.80 740 7.10
2203 7 4 11.15 0.39 11.60 11.30 10.70 11.00
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5.8 aNDFom

5.8.1 z-Werte / z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206

2 090 1.18 1.05 0.47 0.23 0.42

7 -0.56 -0.79 -1.15

9 1.36 0.83 0.24

27 0.09 -0.28 0.11

29 0.31 0.15 0.03

30 -2.11 -1.09 -0.28 -0.47 -0.23 -0.42

5.8.2 Einzelwerte / Single Values
Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD Einzelw&iregle values

2201 2 4 43.75 0.21 43.80 43.70 43.50 44.00
2202 2 4 36.10 0.85c 3550 35.30 36.50 37.10
2203 2 4 36.83 0.21 36.60 37.10 36.80 36.80
2204 2 4 39.45 0.33 39.00 39.50 39.80 39.50
2205 2 4 36.65 0.40 36.30 36.40 36.70 37.20
2206 2 4 43.83 0.61 43.60 44.70 43.70 43.30
2201 7 4 41.20 0.65 41.80 40.80 41.70 40.50
2202 7 4 32.65 0.24 3250 32.40 32.90 32.80
2203 7 4 32.97 0.54 33.10 32.90 33.60 32.30
2201 9 4 44.55 0.27 44,63 44.31 4490 44.38
2202 9 4 35.48 0.19 35.76 35.33 3540 35.44
2203 9 4 35.41 0.24 35.76 35.37 35.26 35.26
2201 27 4 42.34 0.24 42.12 4215 4250 42.59
2202 27 4 33.55 0.38 33.07 33.99 33.63 33.49
2203 27 4 35.18 0.32 34.73 35.18 35.44 35.36
2201 29 4 42.73 0.22 43.00 42.80 42,50 42.60
2202 29 4 34.30 0.49 3490 3450 33.90 33.90
2203 29 4 35.05 0.59 35.10 35,50 34.20 35.40
2201 30 4 38.48 1.00c 39.78 38.63 37.43 38.08
2202 30 4 32.12 1.64C 31.92 30.66 34.46 31.45
2203 30 4 34.50 0.73 34.14 3435 3557 33.95
2204 30 4 37.81 1.26 37.11 37.45 37.01 39.68
2205 30 4 35.84 0.50 36.57 35.73 35.54 35.50
2206 30 4 42.36 0.60 42.42 4258 4151 4292
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5.9 ADFom

59.1 z-Werte/z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206

2 -0.63 -0.41 -0.30
7 -0.57 -0.67 -0.94
9 1.10 0.75 0.29
27 092 135 143
30 -0.81 -1.02 -0.48

0.44 -0.00

0.12

-0.44 0.00 -0.12

5.9.2 Einzelwerte / Single Values

Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD Einzelw&itsgle values
2201 2 4 24.28 0.17 24.10 24.30 24.20 24.50
2202 2 4 18.77 0.17 18.70 18.80 19.00 18.60
2203 2 4 19.30 0.39 19.80 19.10 19.40 18.90
2204 2 4 22.08 0.22 22.00 21.90 22.00 22.40
2205 2 4 19.07 0.30 19.00 18.80 19.50 19.00
2206 2 4 22.78 0.44 22.30 23.10 23.20 22.50
2201 7 4 24.35 0.64 25.30 24.00 24.10 24.00
2202 7 4 18.45 0.54 19.20 17.90 18.30 18.40
2203 7 4 18.50 0.54 19.30 18.30 18.20 18.20
2201 9 4 26.44 0.12 26.48 26.56 26.46 26.27
2202 9 4 20.22 0.20 20.25 20.35 20.35 19.93
2203 9 4 20.05 0.36 20.21 20.42 19.57 19.99
2201 27 4 26.21 0.30 25.94 26.13 26.15 26.64
2202 27 4 20.97 0.36 21.05 20.79 21.44 20.62
2203 27 4 21.47 0.32 21.47 21.65 21.73 21.02
2201 30 4 24.05 0.67 23.37 24.22 23.70 24.90
2202 30 4 18.01 0.62 17.20 18.11 18.01 18.71
2203 30 4 19.09 0.52 18.77 19.86 18.79 18.92
2204 30 4 20.98 0.59 21.65 21.19 20.84 20.24
2205 30 4 19.08 0.50 19.27 19.70 18.61 18.73
2206 30 4 22.47 0.78 23.37 21.46 2255 22.50
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5.10 ADL

5.10.1 z-Werte/ z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206
7 0.00 0.00 0.00

5.10.2 Einzelwerte / Single Values

Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean Std/SD Einzelw&itggle values

2201 7 4 1.87 0.34 227 145 189 1.86
2202 7 4 1.54 0.22 147 128 161 1.79
2203 7 4 1.41 0.20 126 166 1.24 1.47
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5.11 Elos/ Cellulase

5.11.1 z-Werte/ z Scores

Labor/Lab 2201 2202 2203 2204 2205 2206

2 044 106 044 126 153 122
7 -0.19 -0.13 0.13
9 052 035 1.27
13 -0.112 0.11 0.11 042 0.13 0.038
27 0.17 032 -0.17
29 0.41 047 0.52
30 -124 -219 -229 -1.68 -1.66 -1.25

5.11.2 Einzelwerte / Single Values

Probe/Sample Labor/Lab n Mittel/Mean  Std/SD Einzelw&itggle values

2201 2 4 30.02 0.39 29.78 30.59 29.95 29.75
2202 2 4 41.51 0.28 41.63 41.83 41.20 41.36
2203 2 4 35.46 0.25 3544 3552 3514 35.76
2204 2 4 38.56 0.26 3891 38.39 38.35 38.58
2205 2 4 40.24 0.16 40.45 40.11 40.13 40.27
2206 2 4 30.64 0.19 30.69 30.90 30.47 30.51
2201 7 4 28.93 0.26 29.10 28.70 28.70 29.20
2202 7 4 39.42 0.21 39.20 39.40 3940 39.70
2203 7 4 34.92 0.22 3480 3520 35.00 34.70
2201 9 4 30.16 0.00 30.16 30.16 30.16 30.16
2202 9 4 40.26 0.15 40.29 40.29 40.06 40.41
2203 9 4 36.91 0.11 37.00 37.00 36.77 36.88
2201 13 4 29.07 0.38 29.33 29.22 29.23 28.50
2202 13 4 39.83 0.26 39.96 39.72 39.52 40.12
2203 13 4 34.88 0.12 35.04 34.75 34.87 34.87
2204 13 4 37.08 0.19 37.23 37.22 37.06 36.82
2205 13 4 37.79 0.13 37.64 3793 3787 37.73
2206 13 4 28.56 0.12 2846 28.48 2861 28.72
2201 27 4 29.56 0.18 29.41 29.65 29.41 29.77
2202 27 4 40.22 0.22 39.89 40.36 40.25 40.36
2203 27 4 34.39 0.24 34.68 34.45 3433 34.10
2201 29 4 29.98 0.22 30.20 30.10 29.70 29.90
2202 29 4 40.48 0.31 40.20 40.30 40.50 40.90
2203 29 4 35.60 0.37 3560 36.00 35.10 35.70
2201 30 4 27.09b 0.42 26.63 26.85 27.50 27.39
2202 30 4 35.81b 0.23 35.76 3554 36.09 35.87
2203 30 4 30.68b 0.18 30.76 30.87 30.65 30.44
2204 30 4 33.40 0.23 3359 33.26 3359 33.15
2205 30 4 34.65 0.28 34.24 3478 34.89 34.68
2206 30 4 26.33 0.22 26.31 26.09 26.31 26.63
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